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Ozet: Bu arastirma, alti ekmeklik bugday cesit ve hatti ile bunlarin yarim diallel melezlerinden olusturulan populasyonun genetik
yapisini incelemek amaci ile yapilmistir. Bin tane agirligi ve bitki verimi icin epistatik gen etkisinin olabilecegi, bagsaklanma-erme siresi,
basakta basakcik sayisi ve bagakta tane sayisi icin ise eklemeli gen etkilerinin dnemli oldugu saptanmistir. Basakta basakgik sayisinin
en az 4 gen cifti, bitki veriminin 2 gen ¢ifti tarafindan yonetildigi belirlenmistir. Diger ¢zelliklerin ise ka¢ gen cifti tarafindan idare
edildigi tesit edilememistir.

Anahtar Soézcikler: Bugday, Diallel Analiz, Kalitim

Estimation of Inheritance of Some Agronomical Characters in Common Wheat by Diallel Cross
Analysis

Abstract: This study was conducted to determine the genetic structure of a population which included six common wheat cultivars
or lines and crosses of half diallel cultivars or lines. It was concluded that the epistatic effect was significant for a weight of 1000
grains and yield per plant, while the additive effect was significant for period of maturity, the number of spikelets per head, and the
number of kernels per hear. The dominance effect was found in yield per plant. A partial dominance effect was found in other char-
acters. It was found that at least 4 pairs of genes were effective on the number of spikelets per head; 2 pairs of genes were effec-

tive on yield per plant. It could not be determined how many genus played a role in other characters.

Key Words: Wheat, Diallel Analysis, Inheritance

Giris

Yeryizinde ¢ok genis yayilma ve kullanim alani olan
bugdayin, Turkiye'de de 6zel bir 6énemi vardir. FAO'nun
1998 yili istatistiklerine gore toplam tahil alanlarinin 10.7
milyon hektarinda bugday tarimi yapilmakta, 21 milyon
ton Urin kaldiriimakta ve dekardan 196 kg verim
alinmaktadir (1).

Louis de Vilmorin'in dél testleri olarak ortaya ¢ikardig
prensiplerden bu yana 130 yildan fazla bir zaman
gec¢migstir. Arastirici, tek bir bitkinin ve bundan olusan
dollerin degerlendirilmesi yollarini ortaya ¢ikarmayi
amaclamistir (2). Dal testleri gtinimizde bitki ve hayvan
islahinda genis bir sekilde kullaniimaktadir ve diallel
melezleme de Vilmorin'in ortaya cikardigi dol testlerinin
daha gelistirilmis  bir  uygulamasidir.  Kantitatif
karakterlerin  genotip  varyanslart ve  genetik
parametrelirinin erken generasyonlarda saptanmasinda az
sayida ebeveyn ile genis bir varyasyon yaratmasi ve

guvenilir bilgiler vermesi nedeni ile, diallel analiz metodu
bitki 1slahcilart tarafindan olduk¢a ¢ok kullanilan bir
yontem olmustur (3). Ebeveynlerin genetik yapisi ve ele
alinacak ¢zelliklerin kalitimlart gesitli yontemlerle 6nceden
belirlenirse, bu temel bilgilere dayanan ishal
programlarinin basari orani da ylksek olur (4).

Demir ve ark. (5), diallel melez calismalarini ebeveyn
secimi acisindan irdelenmisler ve diallel melez analizi
yapmadan ebeveyn gercek degerlerine goére secim
yapildidinda, ¢ok az istisnalarla isabet saglanabilecedini
ileri sirmuslerdir. Herhangi bir karakterin gelistirilmesi
amaclandiginda, 1slahciya en fazla yardimci olacak bilgi,
ele alinan cesitlerin ebeveyn olabilme yetenekleri ve
bunlardan olusturulan melez populasyonun sahip
olacbilecegi genetik varyansin erken Kkusaklarda
saptanmasidir.

Bu calismanin amaci 6zellikle verim ve verimle ilgili
bazi karakterlerin kalittimini aragtirmak, bu karakterleri
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gelistirmede Umitvar melez ve ebeveynleri secmek ve
daha sonra yapilacak islah calismalarina azda olsa katkida
bulunmaktir.

Materyal ve Metod

Bu calismada materyel olarak, Cukurova Universitesi
Ziraat Fakultesi Tarla Bitkileri Bolimu tarafindan
yurltilmekte olan boélge kosullarina  uygun cesit
gelistirme calismalarinda yer alan, morfolojik 6zellikleri
yéniunden farkli oldugu bilinen cesit ve hatlardan secilen
alti ekmeklik bugday genotipi kullaniimigtir. Melezlemede
ebeveyn olarak kullanilan gesit ve hatlar; Seri-82, Panda,
84 GZT 04, HD2329, HAHN*2/PRL,
BRI12*4/BH1146*6/ALD dIr.

Ebeveynler 1993-1994 yetistirme mevsiminde
Cukurova Universitesi Ziraat Fakiiltesi Tarl Bitkileri
BolimU arastirma alaninda yetistirilerek, resiproksuz
olarak melezlenmistir. Elde edilen F, melez tohumlar
ebeveynleriyle birlikte 1994-1995 yilinda tesaduf bloklari
deneme desenine gore 3 tekrarlamali olarak ekilmistir.

Her parsel icin, Geng (6)'in uyguladigi metod dikkate
alinarak, basaklanma-erme suresi, basakta basakcik
sayisl, basakta tane sayisi, bin tane agirligi ve bitki verimi
Ozellikleri incelenmistir. Bu calismada degerlendirmeler,
Jinks-Hayman (7) ve Jones (8) tarafindan &nerilen
ybnteme gore Moughaddam ve ark. (9) tarafindan
gelistirilen istatistik paket programi Kkullanilarak
yapimistir.

Genetik parametrelerin tahmin edilmesi icin yapilan
diallel melez analizinde her diallel tablo; ebeveynler
homozigottur, diploid agilma vardir, resiproklar arasinda
fark yoktur, coklu allelizm yoktur, genler ebeveynler
arasinda birbirinden bagimsiz olarak dagimistir, epistatik
gen etkisi yoktur gibi varsayimlarin gecerliligi acisindan
kontrol edilmistir (10). Biyometriksel genetik yontemlerle
yaptlacak degerlendirmelerden elde edilen sonuglarin
guvenirliligi bu varsayimlarin gecerliligine baghdir.

Yarim Diallel Tablonun Varyans Analizinde kullanilan
varyansyon kaynaklari, genetik parametreler ve ifade
ettikleri asagida ¢ikartimustir.

a :  Eklemeli gen  etkisi  varyansinin
tahminleyicisidir.

b :  Dominant gen etkisi  varyansinin
tahminleyicisidir.

b,  :Ortalama dominantlik varyansidir.

b,  :Bir ebeveynde dominant allellerin toplanmasini
belirler.
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b, : Dominant allelerin ebeveynlerde dagilmis
oldugunu gosterir.

D : Eklemeli gen etkilenin varyansi

F : Dominant ve resesif allellerin dagilis yonu

H Genlerin dominant etkilerinin varyansi

H, : Gen dagilisina gére duzeltilmis dominantlik
varyansi

h,  : Heterozigot lokusun dominantlik etkisi

E : Cevre Kosullarinin varyansi

D-H, : Eklemeli gen etkilerinin dominant gen
etkilerinden farki

(H /D)2 : Ortalama dominantlik derecesi.
(H/4H,) : Dominant ve resesif allelerin frekansi.
(KD/KR) : Ebeveynlerdeki dominant genlerin

sayisinin resessif gen sayisina orani.
h/H, : Etkili gen sayisini veren K Katsayisi

Ryr, (Wr+Vr) :
arasindaki iligki

Kuramsal  dominantlik  sirasi

Arastirma Bulgulari ve Tartisma

Bu calismada ebeveyn olarak kullanilan alti ekmeklik
bugday genotipi ve bunlarin diallel melezlemesinden elde
edilen F, populasyonunun incelenen Ozelliklerinde yeterli
genotipik varyasyonu belirlemek igin yapilan 6n varyans
analizine iliskin hata Kkareler ortalamasi ve F degerleri
toplu olarak Tablo 1'de verilmistir.

Tablo 1'de gorildugu gibi F degerleri, incelenen bitin
Ozellikler i¢cin 0.01 duzeyinde 6nemli bulunmustur. Anag
hatlarda, incelenen butin o6zellikler arasinda istatistiki
olarak 6nemli fark bulunmasi, populasyondaki
farkliliklarin istatistiki bakimdan 6nemli oldugunu ve
diallel analiz metodunun uygulanabilecegini
gostermektedir.

Tablo 1. o6x6 Ekmeklik Bugday Yarnim Diallel F, Generasyonunda
Incelenen Ozelliklere lliskin On Varyans Ana\iz Sonuclari
Incelenen Ozellikler HKO F
Basaklanma Erme Suresi (giin) 28.316 57.258**
Basakta Basakgik Sayisi (adet) 2.362 6.554**
Basakta Tane Sayisi (adet) 4.813 22.379**
Bin Tane Agirligi (g) 397.085 21.978**
Bitki Verimi (g) 80.084 18.015**

(**): 0.01 duizeyinde 6nemli
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VK Ba. Erme. Si.  Bas. Bck. Say. Bas. Tane Say. Bin. Tane. A§.  Bitki Verimi Tablo2.  Ox6 Ekmeklik Bugday Yarm
Diallel F1 Generasyonunda
Incelenen Ozelliklere lligkin

a 34.74** 2.68** 142.54** 448.01** 86.13** Diallel  Tablonun  Varyans

b 1.01* 0.16 10.17 27.15 6.88 Analizinden Hesaplanan

b, 0.28 0.34 0.80 8.00 21.97* Kareler Ortalamasi (KO)

b2 0.58 0.07 11.54 49.20* 10.65

b3 1.32* 0.19 9.45 16.91 3.12

Hata 0.50 0.36 20.44 18.07 4.45

(*): 0.05 Diizeyinde Onemli, (**): 0.01 Diizeyinde Onemli

Altr ekmeklik bugday cesit ve hattinin yarim diallel F,
generasyonunda basaklanma erme siresi, basakta
basakgik sayisi, basakta tane sayisi, bin tane agirigi ve
bitki verimine iligkin diallel tablonun varyans analizinden
hesaplanan kareler ortalamast (KO) Tablo 2'de verilmistir.

Basaklanma Erme Suresi

Tablo 2'de goruldigu gibi basaklanma erme siiresinin
yarim diallel tablo varyans analizinde, eklemeli gen etkisi
(a), dominant gen etkisi (b), dominant allellerin
ebeveynlerde dagiimis oldugunu gosteren (b,) Onemli
¢tkmig, ortalama dominantlik varyansi (b,) ve bir
ebeveyndeki dominant allellerin toplanmasini belirleyen
(b,) ise 6nemsiz olmustur.

Alti ekmeklik bugday cesit ve hattinin yarim diallel
melez doéllerinin  meydana getirdigi populasyonda

basaklanma erme siresi, basakta basakcik sayisi ve
basakta tane sayisi icin hesaplanmis genetik parametreler
ve bu parametreler arasindaki oranlar ile varsayimlarin
gecerliliginin tesbitinde kullanilan t=1-b/S, degeri Tablo
3'de verilmistir. t=1-b/S  degerinin (1.571) Onemsiz
saptanmis olmasi, 6énceden Kkabullenilen varsayimlarin bu
Ozellik agisindan gegerli oldugunu gostermektedir (Tablo
3).

Basaklanma erme suresinin yarim diallel varyans
analiz tablosunda, eklemeli varyans (a) ve genetik
parametrelerden eklemeli varyans komponentinin (D)
6nemli bulunmasi, analiz sonuclari arasinda benzerlik
oldugunu gostermektedir. Yildirim (11) ve Sharma ve
ark. (12) basaklanma erme suresi Uzerinde eklemeli gen
etkisinin, Aydem (3) eklemeli ve dominant gen etkilerinin
6nemli oldugunu bulmuglardir. Eklemeli genetik varyansin
dominantlik genetik varyanstan (D-H,) biyik olmasi,

Basak. Erme. Slresi Basakta Bsck. Say.

Bas. Tane Say. Tablo 3. 6x6 Ekmeklik Bugday Yarim

Genetik Parametreler

Diallel F] Generasyonunda
Basaklanma Erme  Sdresi,

Basakta Basake¢ik Sayisi ve

D 14.361** + 0.516 1.328* + 0.118 62.386** + 08.220 Basakta Tane Sayisina lliskin
F -3.756* + 1.260 -0.108 + 0.288 -7.895 =+ 20.081 Hesaplanan Genetik
H, 3335 =+ 1.309 -0.087 = 0.299 10.607 =+ 20.867 Parametreler ve Oranlar ile
H 3030 + 1.169 0030 + 0267 8.850 + 18.641 VarsayimlarinGegerliliklerinin
z Sinanmasina lligkin Deger
h -0.013 =+ 0.787 0.121  + 0.180 2209 =+ 12546
E 0.495 =+ 0.195 0.360**  + 0.045 20.441**  + 03.107
D-H, 11.026** + 1.149 1.415*  + 0.263 51.779* =+ 18.322
(H,/D)"? 0.482 0.000 0.412
(H,/4H,) 0.227 -0.088 0.209
(KD/KR) 0.573 0.000 0.734
hZ/H2 -0.004 3.971 -0.250
Ryr, (Wr+Vr) -0.408 -0.672 0.400
Kalitim 0.613 0.476 0.384
Derecesi
Varsayimlarin
Gegerlilikleri
t=1-b/S,_ 1.571 1.045 1.408

(*): 0.05 Diizeyinde Onemli, (**): 0.01 Diizeyinde Onemli
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populasyonda eklemeli gen etkilerinin dominant gen
etkilerinden fazla oldugunu belirtmektedir. (H /D)
oraninin 1'den kigik olmasi (0.482), kismi dominantligin
etkili oldugunu gostermistir. Bu 6zelligin Kkalitiminda
Sharma ve ark. (12)'da kismi dominanthidin etkili
oldugunu bildirmislerdir. Dominant ve resessif allellerin
frekansinin (H,4H,) 0.25ten farkli olmasi (0.227),
dominant ve resessif allellerin frekansinin esit olmadigini
ve F degerinin negatif (-3.756), dominant ve resessif
allellerin oraninin (K /K) 1°den kicik (0.573) olmasi, bu
Ozellik icin populasyonlarda resessif allellerin ¢ogunlukla
oldugunu ortaya cikarmistir. h‘ZH2 orani negatif bulunmus
ve ka¢ gen ciftinin bu 6zelligin kalitiminda etkili oldugu
tesbit edilememistir. Yildirim (11) bu 6zelligin kalitimini
bir gen ciftinin idare ettigini bildirmistir. Kuramsal
dominantlik ile ebveynlerin ortalama degerleri arasinda
negatif ve o6nemli korelasyon (-0.408) bulunmasi,
basaklanma-erme siiresi uzun olan genotiplerin dominant,
olgunlasma stiresi kisa olan genotiplerin resessif genleri
tasidiklarini  géstermektedir. Melez populasyonda dar
anlamda Kkalitim derecesi 0.613 olarak, oldukca ylksek
bulunmustur. Bu sonucun Yildirim (11), Sharma ve ark.
(12)'nin ¢alismalart ile uyum halinde oldugu gérulmustar.
Bu calismada eklemeli gen varyansinin 6nemli, dar
anlamda kalitim derecesinin ylksek bulunmasi, bu ¢zellik
bakimindan seleksiyon ile basariya ulasma sansinin blyik
oldugunu géstermektedir.

Basakta Basakcik Sayisi

t=1-b/5, degerinin (1.045) 6énemsiz saptanmig olmasi,
onceden Kkabullenilen varsayimlarin bu 6zellik agisindan
gegerli oldugunu gostermektedir (Tablo 3).

Incelenen populasyonda yarim diallel tablo varyans
analizi ve diallel melez analizi yontemlerine gore
degerlendirmede eklemeli gen varyanslart Onemli
bulunmustur (Tablo 2 ve 3). Iki degerlendirme yéntemine
gore elde edilen eklemeli gen etkisi komponentlerinin (a,
D) 6nemlilikleri arasinda tam bir benzerlik vardir. Bazi
arastiricilar bu 0Ozellik Uzerinde eklemeli gen etkisinin
onemli oldugunu belirtmiglerdir (12, 13). (D-H,)
degerinin pozitif ve 6nemli olmasi eklemeli gen etkilerinin
dominant gen etkilerinden fazla oldugunu belirtmektedir.
Ayni sekilde Rasal ve ark. (14)'da eklemeli etkinin daha
Gstin oldugunu bulmuslardir. Dominant ve resessif
allellerin frekansinin (H,4H,) 0.25'den farkli olmasi
dominant ve resessif allellerin frekansinin esit olmadigini
gostermektedir. Negatif F degeri ve K /K, oraninin birden
Kuctk olmasi resessif allellerin ¢ogunlukta oldugunu
gostermektedir. (H,/D)"? oraninin birden kigiik olmasl,
kismi dominantligin etkili oldugunu gdstermistir. Bu
Ozelligin kalitiminda Sharma ve ark. (12) kismi
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dominanthigin etkili oldugunu bildirmislerdir. hZ/H2 orani
3.971 olarak saptanmis ve 4 c¢ift genin bu &zelligin
kalitimini idare ettigi tahmin edilmistir. Yildirim (11) bu
Ozelligin kalitimini 2 ¢ift genin idare ettigini bildirmistir.
Kuramsal dominantlik ile ebeveynlerin ortalama degerleri
arasindaki korelasyon Kkatsayisi (-0.672) olarak
bulunmustur. Bundan, basakta basakcik sayisi fazla olan
genotiplerin dominant, basakta basak¢ik sayisi az olan
genotiplerin resessif genleri tasidiklari anlasiimistir. Melez
populasyonda dar anlamda kalitim derecesi 0.476 olarak
cok yiksek bulunmamustir. Kinaci ve Demir (13) basakcik
sayisl icin dar anlamda kalitim derecesinin 0.07 olarak ¢ok
dusik bulmuslardir. Kalitim derecesinin fazla ylksek
olmamasi, cevre varyansinin (E) ®nemli cikmasindan
kaynaklanmis olabilir (Tablo 3). Bitkide basakg¢ik sayisi icin
eklemeli gen varyansinin énemli olmasina ragmen, dar
anlamda kalitim derecesi disik (0.476) bulunmustur.
Basakcik sayisinin cevre kosullarindan fazlaca etkilenen
bir 6zellik olmasi, bu tir uyumsuzluklarin nedeni olarak
dustnulebilir (4). Bu ifadelerden, basak¢ik sayisina gore
seleksiyonun etkili olmayacagi géristne varimustir.

Basakta Tane Sayisi

t=1-b/S, ~ degderinin (1.409) Onemsiz saptanmis
olmasi, Onceden Kkabullenilen varsayimlarin bu 6zellik
acisindan gegerli oldugunu gostermektedir (Tablo 3).

Incelenen populasyonda yarim diallel tablo varyans
analizi ve diallel melez analizi yontemlerine gore
degerlendirmede eklemeli gen varyanslart Onemli
bulunmustur (Tablo 2 ve 3). Iki degerlendirme yéntemine
gore elde edilen eklemeli gen etkisi komponentlerinin (a,
D) oOnemlilikleri arasinda tam bir benzerlik vardir. Bu
Ozellik Uzerinde, Rasal ve ark. (14), Kinact ve Demir (13)
eklemeli gen etkisinin 6nemli oldugunu belirtmiglerdir. (D-
H,) degerinin pozitif ve 6nemli olmasi eklemeli gen
etkilerinin dominant gen etkilerinden fazla oldugunu
belirtmektedir. Benzer sonuglar Rasal ve ark. (13)
tarafindan da bulunmustur. (H /D)"? oraninin birden
kicik olmast (0.412), kismi dominanthidin etkili
oldugunu gostermigtir. Bu 0¢zelligin kalitiminda Aydem
(3)'de kismi dominanthigin etkili oldugunu bildirmistir.
(H,/4H,) oraninin 0.209 bulunmasi populasyonda
dominant ve resessif allellerin ferkanslarinin egsit
olmadigini, F degerinin negatif olmasi ve K G/KR oraninin
birden kuclik olmasi, resessif allellerin ¢ogunlukta
oldugunu gostermektedir. hZ/H2 oraninin -0.250 olarak
saptanmas! bu 6zelligi yoneten gen sayisini belirlemekte
yetersiz kalmaktadir. Aydem (3)'de benzer sonug
bulmustur. Kuramsal dominantlik sirasi ile ebeveynlerine
gercek degerleri arasindaki korelasyon katsayisinin (ryr,
(Wr+Wr)) pozitif (0.4) cikmasi basaklarinda az tane



bulunduran ebveveynlerin dominant genlere sahip
oldugunu gostermektedir. Melez populasyonunda dar
anlamda kaliim derecesi 0.384 olarak cok yiiksek
bulunmamistir. Kinaci ve Demir (13) tane sayisi icin dar
anlamda kalitim derecesini 0.03 olarak bulmuslardir.
Kalitim derecesinin fazla ylksek olmamasi, cevre
varyansinin (E) énemli ¢ikmasindan kaynaklanmis olabilir
(Tablo 3). Basakta tane sayisi i¢in eklemeli gen
varyansinin énemli olmasina ragmen, dar anlamda kalitim
derecesi dlsuk bulunmustur. Basakta tane sayisinin cevre
kosullarindan fazlaca etkilenen bir 6zellik olmasi, bu tir
uyumsuzluklarin nedeni olarak disinulebilir (4). Bu
ifadelerden, tane sayisina gore seleksiyonun etkili
olmayacagi goristne varilmistir.

Bin Tane Agirhgi

Tablo 2’'de gorildigu gibi, bin tane agirhigi icin
eklemeli gen etkisi (a) 0.01 duzeyinde, bir anacta
dominant allellerin toplanmasini belirleyen (b,) ise 0.05
duzeyinde onemli olurken, dominanthgk etkisi (b),
ortalama dominantlik varyansini belirleyen (b,) ve ozel
uyum yetenegi ve dominant genlerin anaclara dagilimini
belirleyen (b,) 6nemsiz bulunmustur.

Alti ekmeklik bugday cesit ve hattinin yarim diallel
melez déllerinin meydana getirdigi populasyonda, bin tane
agirligi ve bitki verimi icin hesaplanmis genetik
parametreler ve bu parametreler arasindaki oranlar ile,
varsayimlarin gegerliliginin tesbitinde kullanilan t=1-b/S,
degeri Tablo 4'de verilmistir. Bin tane agirligr icin t=1-b/S_
degerinin (2.407) 6nemsiz saptanmig olmasi 6nceden
kabullenilen varsayimlarin bu 6zellik agisindan gecerli

oldugunu gostermektedir (Tablo 4).
Tablo 4. 6x6 Ekmeklik Bugday Yarim Diallel F, Generasyonunda
Bin Tane Agirhigr ve Bitki Verimine lliskin Hesaplanan
Genetik Parametreler ve Oranlar ile Varsayimlarin
Gegerliliklerinin Sinanmasina lliskin Deger

Bin Tane Agirligi Bitki Verimi
Genetik Parametreler
D 138.462** + 16.861 18.401** + 3.008
F -70.619  +  41.191 -28.858* + 7.348
H] 114.941 + 42.802 18.805 + 7.636
FE 65.679 =+ 38.236 11995 =+ 6.821
h -1.641 + 25736 18.039* + 4.591
E ’ 18.086* =+ 06.373 4445  + 1.137
D-H 12 23521 =+ 37.582 -0.405 + 6.704
(H1/D) 0.911 1.011
(H./4H,) 0.143 0.159
(}éB/KR% 0.563 0.126
h™/H -0.025 1.504
Ryr, fWr+Vr)  -0.850* -0.845*
Kalitim 0.349 0.219
Derecesi
Varsayimlarin
Gegerlilikleri
t=1—b/Sb 2.407 0.714

(*): 0.05 Diizeyinde Onemli, (**): 0.01 Diizeyinde Onemli
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incelenen populasyonda, bin tane agirhgina iliskin
hesaplanan parametrelerden eklemeli varyans (D) 0.01
diizeyinde ve cevre varyansi (E) 0.05 dizeyinde énemli
bulunmustur. Aydem (3) ve Yildirrm (11) bin tane
agirhiginda eklemeli-dominant gen etkisinin, Li ve ark.
(15) ise eklemeli gen etkisinin 6nemli oldugunu
bildirmislerdir. D-H, degerinin pozitif ¢ikmasindan,
eklemeli gen varyansinin dominant gen varyansindan
biyik oldugu anlasiimistir. Benzer sonuclar Li ve ark.
(15) tarafindan da bulunmustur. Dominantlik derecesi
(H,/D)"? birden kugiiktir ve kismi dominantlik diizeyinde
kabul edilir. Buna parelel olarak Karma (16) da
calismalarinda bin tane agiriginda kismi dominanthigin
etkili oldugunu saptamistir. Bu Kkaraktere etki eden
allellerin frekanslari 0.5'e  yakin sayllmaz
(H,/4H,=0.143). Bu nedenle dominant ve resessif
allellerin frekanslarinin esit olmadigini sdyleyebiliriz.
KK, orani ve negatif F degeri, resessif genlerin dominant
genlere oranla daha fazla oldugunu belirtmektedir. Ele
alinan populasyonda ¢zelligin kalitiminda etkili gen cifti
sayisinin tahmininde Kullanilan h‘ZH2 orani -0.025 olarak
bulunmustur. Bu da Karakteri kac gen ciftinin yonettigini
belirtmekte yetersiz kalmaktadir. Jinks (17) epistatik
genlerin H , H,, h? parametre degerlerini etkiledigini, bu
nedenle hZ/H2 oraninin aslinda var olandan daha disik
bulunacagini belirtmistir. Bu calismada da epistatik
genlerin H, H,, h? parametre degerlerini etkilemesi
sonucunda hZ/H2 oraninin aslinda var olandan daha disik
bulundugu kabul edilmistir. Kuramsal dominantlik ile
ebeveynlerin ortalama degerleri arasinda negatif ve
6nemli korelasyon bulunmasi (-0.85), bin tane agirhgi
yuksek olan genotiplerin dominant, bin tane agirligi az
olan genotiplerin ise resessif genleri tasidiklarini
gostermektedir. Buna paralel olarak Yildirm (11) ve
Karma (16) ylksek bin tane agirhiginin aza Karsi
dominant oldugunu bildirmislerdir. Melez populasyonda
0.349 gibi dusik bir kalitim derecesi bulunmustur. Kinaci
ve Demir (13) bin tane agiriigi icin dar anlamda kalitim
derecesini 0.12 olarak olduk¢a distk bulmuslardir. Bu
calismada dar anlamda kalitim derecesinin distk olmasi,
ayni zamanda cevre varyansinin 6nemli ¢ikmasi ile
aciklanabilir (11). Genetik parametrelerden eklemeli gen
varyansinin énemli olmasina ragmen, dar anlamda kalitim
derecesinin disuk ve epistatik gen etkisinin énemli olmasi
nedeni ile, bin tane agirligina gore seleksiyonun etkili
olmayacagi goristne varilmistir.

Bitki Verimi
t=1-b/5, degerinin (0.714) énemsiz saptanmig olmasl,

Onceden kabullenilen varsayimlarin bu 6zellik acisindan
gegcerli oldugunu gostermektedir (Tablo 4).
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Tablo 4’de goruldugu gibi, bitki verimi igin F
populasyonunda hesaplanan genetik parametrelerden
eklemeli varyans komponenti (D) 0.01 duzeyinde,
dominant ve resessif allellerin yoninu belirleyen F degeri,
dominantlik etkisi (h?), cevre varyansi (E) 0.05 diizeyinde
6nemli bulunmustur. Negatif F degeri ve birden Kicik
K/K, orani populasyonlarda resessif allellerin ¢ogunlukta
oldugunu gostermektedir. Bitki veriminin yarim diallel
varyans analiz tablosunda eklemeli varyans (a), ortalama
dominantlik varyansini belirleyen (b,) 6nemli bulunmustur
(Tablo 2). Diallel melez analizinde de ayni etkileri ifade
eden parametrelerin énemli olmasi (Tablo 4), sonuglarin
uyum icerisinde oldugunu gdstermektedir. Bitki verimi
icin, Sharma ve ark. (12) eklemeli gen varyansinin énemli,
Bebyakin ve Starichkova (18) eklemeli ve dominant gen
varyanslarinin 6énemli, Li ve ark. (15) eklemeli olmayan
genlerin etkili oldugunu bildirmislerdir. (H,/D)""* oraninin
bire yakin olmasindan (1.011), tam dominanthdin etkili
oldugu anlasilmistir. (H_/4H,) oraninin 0.159 bulunmasi
dominant ve resessif allellerin frekansinin esit olmadigini
belirtmektedir. hZ/H2 orani 1.504 olarak saptanmis ve 2
cift genin bu o6zelligin kalitimini idare ettigi tahmin
edilmistir. Buldugumuz sonuca paralel olarak Karma (16)
ve Aydem (3) de bu 6zellikte 2 gen ciftinin etkili oldugunu
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